Unt i 1 1 ed 



US- 10- 527- 411 A- 66 
4545 

1 MEFVNKQFNYKDPVNGVDI A. . 



Ti 1 1 e: 

Perfect score: 
Sequence: 

RESULT 3 

US- 11-077-550-66 

Sequence 66, Application US/ 11 077550 
Publ i cat i on No. US20050244435A1 
GENERAL I NFCFMVTI CN: 

APPLICANT: Shone, CI i f f or d Char I es 

APPLICANT: Qui nn, Conrad Padraig 

APPLI CANY: Fost er , Kei t h Al an 

APPLICANT: Chaddock, John 

APPLICANT: Marks, Philip 

APPLI CANY: Sutton, J. Mark 

APPLICANT: St ancorrbe, Patrick 

APPLICANT: V\ayne, Jonathan 

TI TLE OF INVENTION: Recorrbi nant Toxin Fragments 
Fl LE REFERENCE: 1581.0130004 
CURREM" APPLI CATI CN NUM3ER: US/ 1 1/ 077, 550 
CURREM" Fl LI NG DATE: 2005- 03- 1 1 



. SKYVDNQRLLSTEEEEEEEE 876 



PRI OR APPLI CATI CN NUM3ER: 



10/ 241, 596 



PRI OR Fl LI NG DATE: 2002- 09- 1 2 
PRI OR APPLI CATI CN NUM3ER: 09/ 255, 829 
PRI OR Fl LI NG DATE: 1 999- 02- 23 
PRI OR APPLI CATI CN NUMBER: PCT/ GB97/ 02273 
PRI OR Fl LI NG DATE: 1 997- 08- 22 
PRI OR APPLI CATI CN NUMBER: 08/ 782, 893 
PRI OR Fl LI NG DATE: 1996- 12-27 
PRI OR APPLI CATI CN NUMBER: GB9625996. 5 
PRI OR Fl LI NG DATE: 1996- 12-13 
PRI OR APPLI CATI CN NUM3ER: GB961 7671 . 4 
PRI OR Fl LI NG DATE: 1 996- 08- 23 
NUM3ER OF SEQ I D NOS: 1 79 
SCFTW\RE: Pat ent I n versi on 3. 1 
SEQ I D NO 66 
LENGTH: 876 
TYPE: PRT 

ORGANISM CI ost r i di um bot ul i num 
US- 11-077-550-66 

Query Match 100.0% Score 4545; DB 6; Length 876; 

Best Local Si rri I ar i t y 100.0% Pred. No. 6. 7e-289; 

Matches 876; Conservative 0; M srrat ches 0; I ndel s 0; 



Gaps 



Cy 1 MEFVNKQFNYKDPVNGVDI AYI Kl PNAGQVQPVKAFKI HNKI Wl PERDTFTNPEEGDLN 60 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 1 MEFVNKQFNYKDPVNGVDI AYI Kl PNAGQVCPVKAF Kl HNKI VWI PERDTFTNPEEGDLN 60 

Qy 61 PPPEAKQVPVSYYDSTYLSTDNEKDNYLKGVTKLFERI YSTDLGRM_LTSI VRGI PFW3G 120 

Qy 121 STI DTELKVI DTNCI NVI QPDGSYRSEELNLVI I GPSADI I QFECKSFGHEVLNLTRNGY 180 

,2, kV! LVLLLl! WW LI! Um«M.U ! m ! UmWIJMW k» 

Cy 181 GSTQYI RFSPDFTFGFEESLEVDTNPLLGAGKFATDPAVTLAHELI HAGHRLYGI Al NPN 240 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
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Db 


181 


GSTQYI RFSPDFTFGFEESLEVDTNPLLGAGKFATDPAVTLAHELI HAGHRLYGI Al NPN 


240 


cy 


241 


RVFKVNTNAYYEIVBGL EVSFEEL RTFQGHDAKFI DSLQENEFRLYYYNKFKDI ASTLNKA 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
RVFKVNTNAYYEIVBGL EVSFEEL RTFQGHDAKFI DSLQENEFRLYYYNKFKDI ASTLNKA 


300 


Db 


241 


300 


cy 

Db 


301 
301 


KSI VGTTASLQYIVKNVFKEKYLLSEDTSGKFSVDKLKFDKLYKIVLTEI YTEDNFVKFFKV 


360 
360 


cy 

Db 


361 
361 


LNRKTYLNFDKAVFKI Nl VPKVNYTI YDGFNLRNTNLAANFNGCNTEI NNMNFTKLKNFT 


420 
420 


cy 

Db 


421 
421 


GLFEFYKLLCVRGI I TSKTKSLDDDDKGYNKALNDLCI KVNNWXFFSPSEDNFTNDLNK 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GLFEFYKLLcIrg! I TSKtLsLDDDOKGYNKALNDLQ WMLI=l=kl4kl^tLU< 


480 
480 


cy 


481 


GEEI TSDTNI EAAEENI SLDLI GQYYLTFNFDNEPENI SI ENLSSDI I GQLELIVPNI ERF 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GEEI TSDTNI EAAEENI SLDLI QQYYLTFNFDNEPENI SI ENLSSDI I GQLELIVPNI ERF 


540 


Db 


481 


540 


cy 


541 


PNGKKYELDKYTIVFHYLRAQEFEHGKSRI altnsvneallnpsrvytffssdyvkkvnka 


600 


Db 


541 


1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

PNGKKYELDKYTIVFHYLRAQEFEHGKSRI ALTNSVNEALLNPSRVYTFFSSDYVKKVNKA 


600 


cy 


601 


TEAAIVFLGW/EQLVYDFTDETSEVSTTDKI ADI Tl I I PYI GPALNI GNM_ YKDDFVGAL I 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TEAAIVF L GW/EQL VYDFTDETSEVSTTDKI ADI Tl I I PYI GPALNI GNIVL YKDDFVGAL I 


660 


Db 


601 


660 


cy 


661 


FSGAVI LLEFI PEI Al PVLGTFALVSYI ANKVLTVQTI DNALSKRNEKWJEVYKYI VTNW 720 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
FSGAVI LLEFI PEI Al PVLGTFALVSYI ANKVLTVQTI DNALSKRNEKWJEVYKYI VTNW 720 


Db 


661 


cy 


721 


LAKVNTQ DLI RKKIVKEAL ENQAEATKAI I NYQYNQYTEEEKNNI NFNI DDLSSKLNESI 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
LAKVNTQ DLI RKKIVKEAL ENQAEATKAI I NYQYNQYTEEEKNNI NFNI DDLSSKLNESI 


780 


Db 


721 


780 


cy 

Db 


781 
781 


NKAM Nl NKFLNQCSVSYLMNJSM PYGVKRL EDFDASL KDAL L KYI YDNRGTL I GQVDRL 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
NKAM Nl NKFLNQOSVSYLMNSM PYGVKRL EDFDASL KDAL L KYI YDNRGTL I GQVDRL 


840 
840 


cy 

Db 


841 
841 


KDKVNNTLSTDI PFQLSKYVDNQRLLSTEEEEEEEE 876 
UMiWMIM)»i 876 




RESULT 5 
US- 1 1 - 644 


010 


66 





Sequence 66, Application US/ 11 644010 
Publ i cat i on No. US20070248626A1 
GENERAL I NFORIVATI CN: 

APPLICANT: Shone, CI i f f or d Char I es 

APPLICANT: Qui nn, Conrad Padraig 

APPLI CANY: Fost er , Kei t h Al an 

APPLICANT: Chaddock, John 

APPLICANT: Marks, Philip 

APPLI CA^: Sutton, J. Mark 

APPLICANT: St ancorrbe, Patrick 

APPLICANT: Wayne, Jonathan 

Tl TLE OF INVENTION: Recorrbi nant Toxin Fragments 
FILE REFERENCE: 1 581 . 01 30006/ TJS/ JJY 
CURREM" APPLI CATI CN NUMBER: US/ 1 1/ 644, 01 0 
CURREM" Fl LI NG DATE: 2006-12-22 
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Unt i 1 1 ed 

; PRI OR APPLI CAT I CM NUM3ER: US 1 0/ 241 , 596 

; PRI OR Fl LI NG DATE: 2002- 09- 12 

; PRI OR APPLI CATI ON NU^ER: US 09/ 255, 829 

; PRI OR Fl LI NG DATE: 1 999- 02- 23 

; PRI OR APPLI CATI ON NUM3ER: PCTV GB97/ 02273 

; PRI OR Fl LI NG DATE: 1 997- 08- 22 

; PRI OR APPLI CATI ON NU^ER: US 08/ 782, 893 

; PRI OR Fl LI NG DATE: 1996-12-27 

; PRI OR APPLI CATI ON NU^ER: GB 961 7671 . 4 

; PRI OR Fl LI NG DATE: 1 996- 08- 23 

; NU^ER OF SEQ I D NOS: 1 75 

; SOFTWARE: Pat ent I n versi on 3. 1 

; SEQ I D NO 66 

; LENGTH: 876 

; TYPE: PPT 

; ORGANISM Q ost r i di um bot ul i num 
US- 11-644-010-66 



Query IVbt ch 100.0% Score 4545; DB 6; Length 876; 

Best Local Si rrilarity 100.0% Pred. No. 6. 7e-289; 

IVatches 876; Conservative 0; M smat ches 0; I ndel s 0; Gaps 0 

Cy 1 IVEFVNKQFNYKDPVNGVDI AYI Kl PNAGQVQPVKAFKI HNKI VWI PERDTFTNPEEGDLN 60 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Db 1 IVEFVNKQFNYKDPVNGVDI AYI Kl PNAGQVQPVKAFKI HNKI VWI PERDTFTNPEEGDLN 60 



Qy 


61 


Db 


61 


Qy 


121 


Db 


121 


Qy 


181 


Db 


181 


Qy 


241 


Db 


241 


Qy 


301 


Db 


301 


Qy 


361 


Db 


361 


Qy 


421 


Db 


421 


Qy 


481 


Db 


481 


Qy 


541 


Db 


541 



I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

PPPEAKQVPVSYYDSTYLSTDNEKDNYLKGVTKLFERI YSTDLGRIVLLTSI VRGI PFW3G 120 

STI DTELKVI DTNCI NVI QPDGSYRSEELNLVI I GPSADI I QFECKSFGHEVLNLTRNGY 180 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
STI DTELKVI DTNCI NVI QPDGSYRSEELNLVI I GPSADI I QFECKSFGHEVLNLTRNGY 180 

GSTQYI RFSPDFTFGFEESL EVDTNPL LGAGKFATDPAVTL AHEL I HAGHRLYGI Al NPN 240 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
181 GSTQYI RFSPDFTFGFEESL EVDTNPL LGAGKFATDPAVTL AHEL I HAGHRLYGI Al NPN 240 

RVFKVNTNAYYEM3GL EVSFEEL RTFGGHDAKFI DSLQENEFRLYYYNKFKDI ASTLNKA 300 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
RVFKVNTNAYYEM3GL EVSFEEL RTFGGHDAKFI DSLQENEFRLYYYNKFKDI ASTLNKA 300 

KSI VGTTASLQYIVKNVFKEKYLLSEDTSGKFSVDKLKFDKLYKIVLTEI YTEDNFVKFFKV 360 
LNRKTYLNFDKAVFKI Nl VPKVNYTI YDGFNLRNTNLAANFNGQNTEI NNMNFTKLKNFT 420 

lwwwim Li um mmmim \mm ™ 

421 GLFEFYKLLCVRGI I TSKTKSL DDDDKGYNKALNDLCI KVNNWXFFSPSEDNFTNDLNK 480 

mmm \ \mmmm \mmmmk ™ 

GEEI TSDTNI EAAEENI SLDLI QQYYLTFNFDNEPENI SI ENLSSDI I GQLELIVPNI ERF 540 

m mi mi m mmm y mi \ miu w= =40 

PNGKKYELDKYTIVFHYLRAQEFEHGKSRI ALTNSVNEALLNPSRVYTFFSSDYVKKVNKA 600 
PNGKKYEL DKYtLfHYL RACEFEHGKSRI kLUmLm^mim 600 



Qy 



601 TEAAIVFLGWEQLVYDFTDETSEVSTTDKI ADI Tl I I PYI GPALNI GNIVL YKDDFVGAL I 660 
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Unt i 1 1 ed 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
601 TEAAIVFLGWEQLVYDFTDETSEVSTTDKI ADI Tl I I PYI GPALNI GNM.YKDDFVGALI 660 

661 FSGAVI LLEFI PEI Al PVLGTFALVSYI ANKVLTVOTI DNALSKRNEKWEVYKYI VTNW 720 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
661 FSGAVI LLEFI PEI Al PVLGTFALVSYI ANKVLTVOTI DNALSKRNEKWEVYKYI VTNW 720 

721 LAKVNTQ DLI RKKIVKEAL ENCAEATKAI I NYQYNQYTEEEKNNI NFNI DDLSSKLNESI 780 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
721 LAKVNTQ DLI RKKM<EAL ENCAEATKAI I NYCf/NQYTEEEKNNI NFNI DDLSSKLNESI 780 

781 NKAM Nl NKFLNCCSVSYLMnISM PYGVKRL EDFDASL KDAL L KYI YDNRGTLI GCVDRL 840 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
781 NKAM Nl NKFLNCCSVSYLIVNSM PYGVKRL EDFDASL KDAL L KYI YDNRGTLI GCVDRL 840 



841 KDKVNNTLSTDI PFOLSKYVDNGRLLSTE 

, , , I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
841 KDKVNNTLSTDI PFOLSKYVDNORLLSTE 



: 876 
i 876 
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